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Coronasequenzierung am NLGA

◼ Proben ab KW1/2021 sequenziert

⚫ Aktuell etwa 3000 Proben verarbeitet

⚫ ca. 0,35 % aller Sequenzen in Deutschland

◼ Probenzusammensetzung sehr divers

⚫ Zufällig ausgesuchte hausinterne Proben

⚫ Impfdruchbrüche

⚫ Reiserückkehrer

⚫ Ungewöhnliche Krankheitsverläufe

⚫ Ausbrüche

⚫ Verdächtige bzw. unklare Mutationen

Daten: NLGA, Stand: 09.05.2022
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Daten: NLGA & RKI, Stand: 09.05.2022
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Coronasequenzierung am NLGA

◼ 105 SARS-CoV-2-Varianten am NLGA

Daten: NLGA, Stand: 09.05.2022
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Aktuelle Fragen: Omikron-Subtypen
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Omikron-Subtypen am NLGA

BA.1 BA.1.1 BA.1.1.1 BA.1.1.13 BA.1.1.14 BA.1.1.15 BA.1.1.7 BA.1.13 BA.1.14 BA.1.15 BA.1.17 BA.1.17.2

BA.1.18 BA.1.19 BA.1.20 BA.1.21 BA.2 BA.2.3 BA.2.5 BA.2.9 BA.2.10 BA.2.12 BA.2.23 BA.2.34

Daten: NLGA, Stand: 09.05.2022
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Aktuelle Fragen: Neue Varianten

Daten: RKI, Stand: 09.05.2022
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Postpandemische NGS-Einsatzszenarien

◼ Zukünftige SARS-CoV-2-Surveillance

⚫ Probenvolumen?

⚫ Probenauswahl?

◼ Sequenzierung als weiteres Routinetool im ÖGD

⚫ Ausbruchsuntersuchungen

⚫ Surveillance

• Feintypisierung

• Antibiotikaresistenzen

• Mobile genetische Elemente

⚫ 16S rRNA-Gensequenzierung
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Molekularbiologische Surveillance von SARS-CoV-

2-Mutanten in der Region Hannover – Fachbereich 

Gesundheit
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Der Öffentliche Gesundheitsdienst – Jetzt die Zukunft



Am Anfang war das ALPHA

ALPHA, BETA ODER GAMMA
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GAMMA ??? Nein, ALPHA mit 

Zusatzmutation A67V



„EEK“ oder die E484K Mutationen – April 2021
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PCR Analytik im April / Mai 2021

Probe
1. N501Y und delH69/V70

Verdacht B.1.351

oder Verdacht P.1 

N501Y pos

del H69/V70 neg

N501Y neg

del H69/V70 pos

2. E484K
Nachweis B.1.1.7

N501Y pos

del H69/V70 pos

Verdacht B.1.525

PCR best. Verdacht 

B.1.525

E484K 

pos

Verdacht auf 

unbekannte

E484K Mutante

N501Y neg

del H69/V70 neg

PCR best. Verdacht 

B.1.1.7+E484K
Verdacht B.1.351

oder 

Verdacht P.1 

E484K 

pos

E484K 

pos
E484K 

pos

71. Wissenschaftlicher Kongress des BVÖGD und BZÖG 2022

NGS: B.1.1.318

B.1.619

BETA ALPHA + E484K
ETA

(B.1.525)

Folie 13

PCR:



PCR Analytik im Frühsommer 2021 
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Neben dem sporadischen Auftreten weiterer E484K-Fälle, gab es vereinzelte Fälle, die nur 

Auffällig mit der del69/70 Mutation [kein E484K] in der PCR waren.

Vollgenomsequenzierung auf C.36.3 mit L452R

Anfang Juni 2021 (KW 22) → erster Fall von DELTA B.1.617.2



DELTA, Pathogenität, Mortalität und die IMPFUNG(en)
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Anteil der ca. 50 Delta-[Sublinien]

B.1.617.2 AY.4 AY.4.2 AY.4.5 AY.5 AY.5.4 AY.6 AY.7.2 AY.9 AY.9.1 AY.9.2 AY.13 AY.23 AY.32 AY.33 AY.34

AY.36 AY.39 AY.41 AY.42 AY.43 AY.44 AY.46 AY.46.2 AY.46.4 AY.46.6 AY.47 AY.61 AY.68 AY.70 AY.75 AY.78

AY.89 AY.91.1 AY.94 AY.98 AY.98.1 AY.99 AY.102 AY.106 AY.116 AY.118 AY.119 AY.121 AY.122 AY.122.1 AY.124 AY.125



Anteile der Delta-[Sublinien] zur Gesamtanzahl der Vollgenomsequenzierungen 
im Vergleich zu den Vollgenomsequenzierungen mit Impfdurchbrüchen

71. Wissenschaftlicher Kongress des BVÖGD und BZÖG 2022

Anteil der Delta-[Sublinien] zur Anzahl der Vollgenomsequenzierungen im Vergleich zu den 

Vollgenomsequenzierungen vom Impfdurchbrüchen. Bei fast allen Varianten ist der Anteil 

nahezu identisch. Die Variante AY.46.6 zeigt sich allerdings mit einem fast 50 % höheren Anteil 

an Impfdurchbrüchen. 
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OMIKRON: Fallzahlen und die Sequenzierungsquote
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OMIKRON, Abschaffung der Varianten PCR [und der Weg in die Endemie ???]
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BA.2 Sub-Varianten
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Aufsplittung der BA.2 Varianten [pango-designation release v1.8]

BA.2 BA.2.1 BA.2.2 BA.2.3 BA.2.5 BA.2.6 BA.2.9 BA.2.10

BA.2.12 BA.2.12.1 BA.2.13 BA.2.14 BA.2.19 BA.2.23 BA.2.25 BA.2.34



Neue VOI BA.4 / BA.5 und VUM BA.2.12.1
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del69/70 BA.1 oder BA.4 bzw. BA.5

0

10

20

30

40

50

60

70

80

90

100

49 50 51 52 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18

A
n

te
il 

[%
]

Kalenderwoche

Anteile von BA.1/BA.4/BA.5 [del69/70], BA.2 und DELTA aus 
DEMIS-Importen / PCR Analyse

Anteil del69/70 [%] Anteil S-Gen (BA.2) [%] Anteil DELTA [%]



Analyse der Symptomatik der Fälle mit S-Gen Ausfall der KW 18
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Symptomatik der "S-Gen Ausfall" Fälle

Stufe 0) asymptomatisch

Stufe 1) leicht symptomatisch (Husten, Halsweh, erhöhte Temperatur,
Schnupfen)

Stufe 2) mittelschwer symptomatisch (Fieber, Abgeschlagenheit usw.)
Eigenversorgung für 24-48 h nur eingeschränkt möglich

Stufe 3) schwer symptomatisch (hohes Fieber, durchgehend bettlägerig
usw.) Eigenversorgung für mehr als 48 h nicht möglich



Surveillance im Übergang von der Pandemie zur Endemie
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Vielen Dank für Ihre Aufmerksamkeit!

Rückfragen gern an thomas.burchardt@region-hannover.de

0511-616-46405

DANKE

mailto:thomas.burchardt@region-hannover.de


71. Wissenschaftlicher Kongress des BVÖGD und BZÖG 2022

Molekularbiologische Surveillance von SARS-CoV-

2-Mutanten in der Region Hannover – Fachbereich 

Gesundheit

Magdeburg - 71. Wissenschaftlicher Kongress des BVÖGD und BZÖG 2022

Der Öffentliche Gesundheitsdienst – Jetzt die Zukunft


